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Az immunglobulin gének szervezddése és a kifejez0do feherje
szerkezete.
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A human TCR antigén-felismero lancait kodolo gének
szervezOdeése és a kifejez6db fehérje szerkezete
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A V(D)J-rekombinacié mechanizmusa
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|zotipus valtas: rekombinacio specifikus ,switch”szignalok kozott
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Figure 4-21 Immunobiology, 6/e. (© Garland Science 2005)



Az izotipusvaltas mechanizmusa
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A kettésszalu DNS toreés
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Switch régiok

Sp Sy3 Syl Sal Sy2 Sy4 Se Sa.2

* A C-régiok elott a DNS-ben ismétlodd szekvenciakbdl allo
,Switch” régiok helyezkednek el. (Kivétel a Co regio).

* Az Sp 150 [(GAGCT)n(GGGGGT)] ismetlédo szakaszbal all
(n=3-7)

« Az izotipus valtas mechanizmusa hasonlé a V(D)J
rekombinaciéhoz

» Az izotipus valtas nem a csontvel6ben, hanem az antigénnel valo
talalkozast kovetoen T-sejt segitséggel megy vegbe



Switch rekombinacio
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Minden rekombinaciénal a konstans régiok kivagédnak
A génsorrend miatt egy IgE — termeld B sejt nem tud IgM, IgD, IgG1-4
vagy IgA1l termelésre valtani
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Figure 4-6 Immunobiology, 6/e.(© Garland Science 2005)
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NHEJ komponensek mutacioi oroklédé
immunhianyos deficienciakat okoznak:
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