A bioinformatika gyakorlati beadandé feladat leirasa
3 fos csoport dltal benyujtott 3-6 oldalas magyar nyelven irt dolgozat

Beadas: 2018. januar 2, keddig pdf mellékletként elkiildve az ELTEbioinfo@gmail.com e-mail cimre.
(Aki el6bb kiildi el, annak el6bb javitjuk.)

Téma: A csoporttagok altal a félév elején valasztott kiilonbozd fehérjék bizonyos adatainak és
tulajdonsagainak 6sszehasonlitasa és 0sszegzése.

Leirads: A feladatok megoldasanak minden részletét irjatok le, a rész- és végeredményeket is illesszétek
bele a dokumentumba. Kommentaljatok, magyarazzatok, hogy mit miért csinaltatok és mi a
véleményetek az eredményekrdl. A beadott dokumentumnak mindenfajta egyéb forras nélkiil is
képesnek kell lennie bemutatni az eredményeket és megmagyarazni, hogy mit miért csinaltatok.

Csoport: A csoportokat harom ember alkotja, fiiggetleniil attol, hogy melyik gyakorlati csoportba
tartoznak. A csoportot olyan emberek alkossak, akik kiilonbozé fehérjéket valasztottak. A
benytjtott dolgozatba irjatok bele a csoporttagok nevét és csoportjat.

Feladatok:

1. A valasztott fehérjék bemutatdsa az Uniprot adatbazisban talalhaté legfontosabb adatok
szerint. Milyen kozos jellemz6i vannak a csoporttagok valasztott fehérjéinek az Uniprot
adatbazis és az ugyanitt taldlhaté GeneOntology leiras alapjan? (A GeneOntology adatokat
talan konnyebb az Enbembl BioMart segitségével leszedni és 6sszehasonlitani.)

2. Készitsetek tobbségi szabaly (majority rule és nem extended majority rule) konszenzus fat' a
fehérjék illesztett mRNS szekvencidi alapjan kapott maximum-likelihood fakbdl (fajok:
ember, csimpanz, kutya, szarvasmarha, egér, oposszum). (A fikat szdmolhatjatok az egész
mRNS szekvencidk alapjan, vagy a rovidebbre vagott illesztésekbdl. Elvileg nem kell a fakat
ujbol kiszamolni, ezeket készitettétek el a 6. gyakorlaton.) Milyen kovetkeztetést tudtok
levonni a konszenzus fa alapjan? Mi a kiilonbség az eredeti fak és a konszenzus fa kozott?
lllesszétek be a fak képeit. Ugyeljetek az olvashaté bettiméretre és arra, hogy a konszenzus
fan latszddjon az elagazasok alatimasztottsaga.

3. Keressetek két HG-Ur133_Plus_2 Affimetrix platformon (platform ID vagy reporter: GPL570)
végzett génexpresszids vizsgalatot a GEQ adatbazisban. Irjatok le, hogy mirdl szélnak
vizsgalatok, milyen csoportokat hasonlitottak ossze. A differencidl expresszids vizsgalatban
milyen korrigalt p-érték és milyen logFC jott ki a harom fehérjétek génjeire? Szignifikans a
kiilonbség? Tegyétek be a gének expresszids profiljardl késziilt képet.

4. Cytoscape programmal toltsétek le mindhiarom fehérje els6-szomszédainak hal6zatat két
publikus adatbazisbdl. Egyesitsétek a haldzatokat. Tavolitsitok el a nem emberi fehérjéket és
minden szubgrifot ami nem kapcsolddik a legnagyobb komponenshez. Készitsetek a
halézatrdl olyan képet amelyen jol elkiiloniil a hirom fehérje (eltér a tobbi ponttdl) és jol
olvashatdak a neveik (csak ennek a hairomnak). Jeloljétek valamilyen vizudlis tulajdonsaggal
az adott fehérje els6-szomszédait valamit a kdzos elsG-szomszédokat. Az igy elkésziilt abrat
illesszétek be a beadand6 dokumentumba és készitsetek hozza dbra magyarazatot.

5. Készitsetek egy rovid animaciét a CyAnimator segitségével, melyben a 4. feladatban
létrehozott hal6zaton megjelenititek a 3. feladat soran a GEO2R-bdl letoltott differencidl
expresszidés eredmények logFC értékeit. EI6bb az egyik vizsgalat logFC értékeit, majd a

1 Mivel a UGENE programmal ez nem megvalosithatd, ezért mentsétek ki a fakat newick
formatumban, masoljatok a 3 fat egy fileba, majd a http:/bioinfo.nhri.org.tw/cgi-bin/emboss/fconsense
oldalon olvassatok be a filet. Készitsétek el a konszenzust, mentsétek le a outtreefile-t, majd Figtreevel
annak a képét.
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masikét. Az animacid legyen legalabb 10 masodperc hosszt és legyen benne legalabb 3 kulcs
képkocka. Az animdaciét vided formaba exportaljatok és toltsétek fel YouTube-ra. A vided
linkjét illesszétek be a dokumentumba.
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