1. Bioinformatika gyakorlat
Számítógép használata a biológiában: Bevezetés
A feladatokat Terminálban parancssorral hajtjuk végre. Másold ide minden ponthoz a kiadott parancsot a Terminálból:
1. Töltsd le az emberi genom 21-es kromoszómáját innen:
ftp://ftp.ncbi.nlm.nih.gov/genomes/Homo_sapiens/CHR_21/hs_alt_CHM1_1.1_chr21.fa.gz
2. Tömörítsd ki.
3. Nevezd át human_21.fasta-ra.
4. Nyisd meg less-szel.
5. Számold meg a sorait.
6. Az első 125 sorát írd ki egy fájlba.
7. Az utolsó 42 sorát írd ki egy fájlba.
8. Számold meg a telomer szekvenciákat (TTAGGG) az első 125 sorban.
9. Írj egy shell scriptet, ami megadott humán kromoszóma szekvenciáját letölti, kicsomagolja és megszámolja a telomer szekvenciákat.
